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HaJIMY1H)

B 1990r narpaxaen Menansio «Berepan Tpyna», 1998 r
HarpaxiaeH Menansto «850 nmer Mockse»y, 2003 .
npucBoeHo 3BaHue «IlodeTHbrit xuMuk», 2004 r. HarpaxiacH
IIOYETHOW TIpaMoTO MHUHHMCTEpCTBA MPOMBILIJICHHOCTH,
Hayku W TexHosoruii Poccuiickoit deaepanun 3a OOJIBIION
JUYHBIN BKJIa]1 B pa3BuTHE OTEUYECTBEHHOMU
OMOTEXHOJOTUYECKON MpoMBbIIIIeHHOCTH, 2006 T. OoTMeueH
omarogapHocThio @enepanibHOro Arenrcra «Pocrpom» PO,
OTMEUYEH MunucrepctBoM  000poHbl P®  mumiomom
MEXyHApPOJIHOTO BOEHHO-TEXHUYECKOro ¢dopyma «Apmus
2015» 3a ny4mmii AOKIaA Ha MEPONPHUATUAX HAYYHO-
JIeJI0OBOM mporpaMMebl hopyma.
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