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ЗАКЛЮЧЕНИЕ 

Федерального государственного бюджетного учреждения науки Института 

общей генетики им. Н.И. Вавилова Российской академии наук. 

Диссертация «Генетическая идентификация близкородственных видов 

насекомых и роль симбионтов в их эволюции (на примере комплекса видов 

Culex pipiens и Adalia spp)» выполнена в лаборатории генетики насекомых 

Федерального государственного бюджетного учреждения науки Института 

общей генетики им. Н.И. Вавилова Российской академии наук (ИОГен РАН). 

В период подготовки диссертации Шайкевич Елена Владимировна работала 

в Федеральном государственном бюджетном учреждении науки Институте 

общей генетики им. Н.И. Вавилова Российской академии наук, в очной 

докторантуре. В 1987 г. окончила Казанский государственный университет им. 

В.И.Ленина, биолого-почвенный факультет по специальности «Генетика». В 

1992 г., после учебы в аспирантуре в ИОГен РАН, защитила кандидатскую 

диссертацию «Исследование транспозиции и использование транспозонного 

мутагенеза для получения гес мутантов у Bacillus subtilis», в совете, созданном 

на базе ИОГен РАН, с присвоением ученой степени кандидата биологических 

наук по специальности 03.02.15 - генетика. 



Научный консультант - член-корр., проф. Захаров-Гезехус Илья 

Артемьевич, работает в Федеральном государственном бюджетном учреждении 

науки Институте общей генетики им. Н.И. Вавилова Российской академии наук, 

советником РАН. 

По итогам обсуждения принято следующее заключение: 

Работа Е.В. Шайкевич посвящена исследованию проблемы генетической 

идентификации близкородственных форм насекомых со спорным или неясным 

таксономическим статусом, выяснению генетических процессов, протекающих 

в популяциях комаров комплекса Culex pipiens и жуков рода Adalia и роли 

симбиотических бактерий в их эволюции. 
i 

В связи с все возрастающим эпидемиологическим значением кровососущих 

комаров отряда Diptera и роли жуков сем. Coccinellidae как модельных объектов 

для изучения микроэволюции и как регуляторов численности садовых 

вредителей тема представляется весьма актуальной не только в теоретическом, 

но и в практическом плане. Морфологические данные по выбранным в качестве 

объектов насекомым известны, однако, они весьма противоречивы, а 

молекулярная дивергенция между видами, подвидами и формами изучена 

крайне слабо, практически нет данных по территории РФ. При недостатке 

молекулярных данных вопросы идентификации и таксономии комаров рода 

Culex и божьих коровок p. Adalia, а также выявления эволюционных 

механизмов, приведших к наблюдаемой картине генетической, 

морфологической и экологической дифференциации, выглядят крайне 

запутанными и требующими разрешения. Все это обуславливает очевидную 

научную новизну результатов работы, заполняющую имеющийся пробел в 

знаниях. 

Научная новизна работы: 

В результате проделанной работы разработаны методы идентификации 

, морфологически неразличимых или трудно различимых таксонов в видовых 

комплексах на любой стадии развития особи. Проведенное исследование 
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